Nabidka diplomové prace v Laboratori biochemie RNA

na Katedre genetiky a mikrobiologie.

Studuj translaci v lidskych burikach a pomoz nam pochopit roli translacnich iniciacnich faktort
v regulaci bunécnych procesti a pfi nadorovém bujeni.

Laboratof je na PfF UK v budové Vini¢na 5 — vyuzij prestavek ve vyuce pro svtij vyzkum.

Lidské bunky obsahuiji tfi izoformy translacniho iniciaéniho faktoru elF4E kddované samostatnymi
geny. Kazda z nich je schopna vazat se na 5' mRNA c¢epicku a existuje v burice v nékolika variantach,
které jsou vysledkem alternativniho sestfihu mRNA. VSechny izoformy elFAE hraji dalezZitou roli v
embryondlnim vyvoji, pfi vzniku a rozvoji rakoviny a v bunécné odpovédi na virovou infekci a stres.
Bunécna hladina a aktivita kanonického faktoru elF4E1 jsou pfisné regulovany kinazami mTOR a Mnk.
Nadmérna exprese elF4E1 mUze vést k bunécné transformaci a skutecné az jedna tretina lidskych
nadorud krku a hlavy vykazuje zvySeni hladiny elF4E1. Nekanonicky elF4E2 je kromé svych relativné
dobie znamych roli pfi uml¢ovani mRNA a pfi translaci v hypoxii jednim z protein(, jejichZ deregulace
je typicka pro metastatické burnky. Naproti tomu elF4E3 moznd pusobi jako nadorovy supresor. Cilem
navrhovaného projektu je pouZit pokrocilé metody imunoprecipitace a chromatografie s naslednou
LC-MS k purifikaci, analyze a charakterizaci aktivnich proteinovych komplexd, v nichz se vyskytuji
nekanonicti ¢lenové rodiny elF4E v lidskych nadorovych burikach, mysich oocytech a ranych embryich.

Nabizime nadSeny tym, dobfe vybavenou a financovanou laboratof pfimo na fakulté a uzkou
mezinarodni spolupraci s nékterymi laboratofemi v EMBL v Heidelbergu.

Laboratof biochemie RNA je kromé jinych grantu financovana ze dvou velkych infrastrukturnich
projektt podporovanych z prostfedki EU:

RNA for therapy (https://www.uochb.cz/cs/rna4t) - OP JAK - Spi¢kovy vyzkum, projekt registracni
Cislo CZ.02.01.01/00/22_008/0004575

Narodni insitut virologie a bakteriologie (https://nivb.cz/) - Next Generation EU (project National
Institute of Virology and Bacteriology, Programme EXCELES, ID: LX22NP0O5103)

elF4E3 transcript variant 1 (NM_001134651.1)
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Kontakt: RNDr. Martin Pospisek, Ph.D. — martin@natur.cuni.cz



